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Abstract

In the present study, the high polymorphism of quantitative characters in revertants derived from homeotic and pleiotropic genetically unstable tw-type barley mutants was confirmed by DNA polymorphism analysis using random amplified polymorphic DNA (RAPD) and inter simple sequence repeats (ISSR) assays. The possibility to find differences among wild type (WT) (cv. ‘Auksiniai II’), original mutants tw1 or tw2 and 34 revertants studied in the present work, depended on RAPD and ISSR primers used in PCR. Homeotic tw-type mutants have lodicules converted to pistils or stamens while typical revertants (N-type) have normal spike and flower structure. A separate group of revertants (C-type) has normal flower structure and compactoid spike. Our study showed, that all revertants of this group are more resistant to loose smut, but less resistant to lodging, powdery mildew and net blotch in comparison with the standard cv. ‘Simba’. C-type revertants tend to cluster together on the UPGMA dendrogram drown on the basis of ISSR markers. Sequencing and BLAST analysis of 6 monomorphic and 3 polymorphic RAPD fragments showed rather high homology of some RAPD fragments with retrotransposons and coding sequences of Hordeum vulgare. 
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Santrauka

Didelė revertantų, gautų iš homeozinių bei pleiotropinių genetiškai nestabilių miežių tw tipo mutantų, įvairovė pagal kiekybinius požymius buvo patvirtinta atliekant šiuos DNR polimorfizmo tyrimus RAPD (angl. random amplified polymorphic DNA) ir ISSR (angl. inter-simple sequence repeat) metodais. Aptiktus skirtumus tarp miežių WT (angl. wild type) genotipo ‘Auksiniai II’, pradinių mutantų tw1 arba tw2 ir 34 tirtų revertantų lėmė pradmenys, naudoti DNR pagausinti. Homeozinių tw tipo mutantų žiedo lodikulės virtusios kuokeliais ir/arba piestelėmis, o tipiškų revertantų (N tipo) varpos ir žiedai yra normalūs. Atskirą grupę sudaro revertantai su kompaktiška varpa (C tipo), kurių žiedai yra normalūs. Tyrimų metu nustatyta, kad šie revertantai yra atsparesni dulkančiosioms kūlėms, bet mažiau atsparūs išgulimui, miltligei ir dryžligei nei standartinės veislės ‘Simba’ miežiai. C tipo revertantams būdinga tendencija sudaryti atskirą grupę dendrogramoje, sudarytoje pagal ISSR žymeklius. Sekvenuotų 6 monomorfinių ir 3 polimorfinių RAPD fragmentų analizė parodė kai kurių iš jų panašumą su retrotranspozonais ir kai kuriomis koduojančiomis Hordeum vulgare sekomis. 
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