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Abstract
Cucumber mosaic virus (CMV) causing viral diseases of many important plants worldwide has been isolated from pumpkin (Cucurbita pepo L.) plant leaves collected in Ukraine. Diseased pumpkin plant samples were collected in Ternopol region (Zalischyky district) and Chernivtsi region (Khotyn district) in 2009. Diseased plants had light green mottled foliage. Leaves were smaller than normal, yellow mottled and crinkled. The diagnostic study of the pathogen was done in 2009–2010 at the Plant Virus Laboratory of the Institute of Botany, Nature Research Centre. The determination of causal agent has been based on host range, symptom expression in the test plant species and morphological properties of the virus particles using transmission electron microscopy (EM), and using specific oligonucleotide primers in reverse transcription-polymerase chain reaction (RT-PCR). An experimental host range and induced symptoms for causal agent were determined by mechanically inoculating the group of herbaceous hosts representing seven botanical families (Fabaceae Lindl., Solanaceae Juss., Cucurbitaceae Juss., Aizoaceae Rudolphi, Chenopodiaceae Vent., Amaranthaceae Juss., Asteraceae Dumort.). The virus infected a wide experimental host range and developed specific symptoms for CMV. EM investigation revealed presence of isometric virions with hollow centre about 28–30 nm in diameter characteristic of CMV. Total nucleic acids from virus infected plants were isolated and purified by TRIzol Reagent method. Primers to CMV1 and CMV2 complementary to conserved region of CMV RNA sequences were designed to produce amplicons of different lengths of CMV isolates belonging to subgroups I or II (Singh et al., 1995). The RT-PCR was directly performed in crude sap extracts of CMV infected pumpkin and test plants. All PCR procedures were carried out in “T-Gradient Thermocycler” (“Biometra”, Germany). Cycling parameters for DNA amplification were used as developed by Parrella and Sorrentino (2009). The RT-PCR assay of infected pumpkin plants and test plants yielded a band of 499 to 502 base pairs specific to CMV subgroup II and confirmed that virus isolates from pumpkin samples collected in Ternopil and Chernivtsi regions of Ukraine belong to subgroup II of CMV. 
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Santrauka

Agurkų mozaikos virusas (Cucumber mosaic virus, CMV), visame pasaulyje pažeidžiantis daugelio rūšių augalus, buvo išskirtas iš paprastojo aguročio (Cucurbita pepo L.), aptikto Ukrainoje. Sergantys aguročiai 2009 m. buvo aptikti Ternopolio (Zališčikai) ir Černivcų (Chotinas) srityse. Sergančių augalų lapai buvo mažesni už normalius, geltonai numargę ir raukšlėti. Siekiant identifikuoti ligos sukėlėją, tyrimai atlikti 2009–2010 m. Gamtos tyrimų centro Botanikos instituto Fitovirusų laboratorijoje. Ligos sukėlėjas nustatytas pagal natūraliai pažeistų ir inokuliuotų augalų indikatorių požymius, eksperimentiškai pažeistų augalų spektrą, virionų morfologijos tyrimus elektroniniu mikroskopu (EM) ir atvirkštinės transkriptazės polimerazinės grandininės reakcijos (AT-PGR) duomenis. Sukėlėjo eksperimentinis augalų šeimininkų spektras ir išryškėję ligos požymiai nustatyti mechaniškai inokuliuojant septynių botaninių šeimų (Fabaceae Lindl., Solanaceae Juss., Cucurbitaceae Juss., Aizoaceae Rudolphi, Chenopodiaceae Vent., Amaranthaceae Juss., Asteraceae Dumort.) augalus. Eksperimentiškai užkrėstuose augaluose indikatoriuose išryškėjo būdingi CMV požymiai. EM preparatuose rasta izometrinių su išreikštu centru 28–30 nm skersmens virionų, būdingų CMV. Natūraliai CMV infekuotų aguročių, aptiktų Ukrainos Ternopolio bei Černivcų srityse, ir bandyminių augalų mėginių tyrimai parodė, kad AT-PGR gauti DNR amplifikacijos 499–502 bp. dydžio fragmentai atitiko panaudotų specifinių pradmenų dydį ir patvirtino ligos sukėlėjo priklausymą CMV II pogrupiui. 
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