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Abstract 

Botrytis cinerea is an economically important pathogen that can infect more than 200 plant species. It has been demonstrated that B. cinerea species has a complex genetic structure with partially isolated genetic groups. The high degree of genotypic diversity results in high variability of biological traits among different genetic groups, including traits important for pathogenicity of the fungus. This study assessed the variation of genetic structure and pathogenicity traits of Botrytis spp. isolates originating from different horticultural plants and different geographic locations. 18 isolates with distinct morphological-cultural properties specific to B. cinerea, B. squamosa and B. aclada were prepared. Assessment of genetic polymorphism using amplified fragment length polymorphism (AFLP) method revealed high genetic diversity among the selected Botrytis spp. isolates. There was no obvious specificity for plant host or geographic location within the B. cinerea population represented by the selected isolates. Investigation of pathogenicity traits of B. cinerea isolates originating from strawberry fruits showed variations in respect of their cultural, morphological characteristics. Different degree of virulence on different strawberry plant parts was observed for the three isolates. 
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Botrytis spp. izoliatų, iškirtų iš sodo ir daržo augalų,               genetinė įvairovė ir patogeniškumo savybės
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Santrauka 

Botrytis cinerea yra ūkiniu atžvilgiu reikšmingas patogenas, galintis užkrėsti daugiau kaip 200 augalų rūšių. Įrodyta, kad B. cinerea rūšies grybai turi sudėtingą genetinę struktūrą, kurioje išskiriamos kelios genetinės grupės. Genotipinį įvairumą lemia didelis biologinių savybių kintamumas tarp skirtingų genetinių grupių, taip pat ir grybo patogeniškumo savybės. Šių tyrimų metu vertintas Botrytis spp. izoliatų iš įvairių sodo bei daržo augalų ir skirtingų vietovių genetinės struktūros kitimas bei patogeniškumas. Botrytis 18 izoliatų pagal būdingas morfologines ir kultūrines savybes buvo priskirti B. cinerea, B. squamosa bei B. aclada rūšims. Genetinio polimorfizmo tyrimas, taikant pagausintų fragmentų ilgio polimorfizmo (AFLP) metodą, atskleidė didelį genetinį Botrytis spp. izoliatų kintamumą. Tirti izoliatai Botrytis cinerea populiacijoje neatskleidė akivaizdaus specifiškumo tarp augalų šeimininkų ir geografinės vietovės. Patogeniškumo tyrimų metu iš braškių vaisių išskirti B. cinerea izoliatai pasižymėjo skirtingais kultūriniais morfologiniais požymiais. Trys B. cinerea izoliatai pasižymėjo įvairaus laipsnio virulentiškumu ant skirtingų braškių augalo dalių. 
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