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Santrauka

Įvertintos žieminio kviečio (Triticum aestivum L.) 2005–2008 m. augintų 333 selekcinių linijų didelės molekulinės masės gliuteninų (DMMG) ir D zonos omega gliadinų elektroforezinės kompozicijos. DMMG elektroforeziniame spektre nustatyta 12 alelių ir jų koduojamų baltymų komponentų arba jų derinių. Dažniausiai pasikartojantys DMMG komponentai: Glu-A1 genų lokuse – 1 (49,4 %) ir 0 (46,6 %), Glu-B1 – 7 + 9 (57,5 %) ir 6 + 8 (33,2 %), Glu-D1 – 5 + 10 (76,4 %). Pagal trijų genų lokusų koduojamus baltymus nustatytos 24 DMMG kompozicijos. Tarp tirtų selekcinių linijų daugiausia (23,5, 21,2 ir 13,1 %) buvo turinčių tokias kompozicijas:          0, 7 + 9, 5 + 10; 1, 7 + 9, 5 + 10 ir 0, 6 + 8, 5 + 10. Selekcinių linijų D zonos omega gliadinų elektroforeziniame spektre nustatyta 13 alelių ir jų koduojamų baltymų komponentų arba jų derinių: Gli-A1 – 3, Gli-B1 – 8, Gli-D1 – 2. Bendroje D zonos omega gliadinų kompozicijoje baltymų komponentų skaičius kito nuo 2 iki 7. Pagal šios baltymų grupės kompozicijas nustatyta kiek mažesnė selekcinių linijų įvairovė – 18 kompozicijų. Dauguma (54,0 %) tirtų selekcinių linijų turėjo d9, d2d4, d11d12 D zonos omega gliadinų kompozicijas.

Dalies selekcinių linijų grūdų baltymų kompozicijos buvo polimorfiškos. Kai kuriais metais 11,4–19,1 % linijų turėjo skirtingas DMMG ir 4,3–28,1 % – D zonos omega gliadinų kompozicijas. Vidutiniais duomenimis, 14,8 % selekcinių linijų pagal DMMG kompozicijas yra genetiškai nevienalytės ir susideda iš 2–4 artimų genotipų, turinčių skirtingus vieno ir dviejų genų lokuso koduojamus baltymų komponentus. D zonos omega gliadinų kompozicijos buvo polimor​fiškos 11,5 % tirtų linijų. Šių baltymų polimorfiškumas buvo ryškesnis Gli-A1 ir Gli-B1 loku​suose. Kadangi skirtingas baltymų kompozicijas turintys grūdai pasižymi nevienodomis savybė​mis, galima daryti norimo požymio genotipų atranką. 
Reikšminiai žodžiai: Triticum aestivum L., didelės molekulinės masės gliuteninai (DMMG), omega gliadinai, baltymų kompozicijos, genetinė įvairovė.
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Summary

Winter wheat (Triticum aestivum L.) breeding lines (333) developed during 2005–2008 at the Lithuanian Institute of Agriculture were evaluated by electrophoretic spectrum of high molecular weight glutenins (HMWG) and D zone gliadins. The 12 alleles and proteins coded by them were detected in electrophoretic spectrum of HMWG. The most frequent components of HMWG were Glu-A1 – 1 (49.4%) and Glu-A1 – 0 (46.6%), Glu-B1 – 7 + 9 (57.5%) and Glu-B1 – 6 + 8 (33.2%), Glu-D1 – 5 + 10 (76.4%). It was determined that three gene loci coded proteins which composed 24 HMWG compositions. The most frequent compositions (23.5, 21.2 and 13.1%) were 0, 7 + 9, 5 + 10; 1, 7 + 9, 5 + 10 and 0, 6 + 8, 5 + 10. The 13 alleles and their coded protein combinations (Gli-A1 – 3, Gli-B1 – 8, Gli-D1 – 2) were detected in electrophoretic spectrum of D zone gliadins in breeding lines. Protein components varied from 2 to 7 in the total composition of D zone gliadins. The lower variability – 18 compositions were determined among breeding lines by these group proteins. The majority (54.0%) of investigated breeding lines possessed D zone omega gliadins combination d9, d2d4, d11d12. 
Some of lines were characterized by heterogenic protein combinations. In some years, 11.4–19.1% of lines were characterized by different HMWG and 4.3–28.1% of lines by different D zone gliadin compositions. During investigation period, an average of 14.8% of lines were genetic heterogenic by HMWG compositions. These lines were composed of 2–4 genetically similar genotypes which possessed 1–2 protein components. D zone omega gliadin compositions were heterogenic in 11.5% of the tested lines. Heterogeneity of these proteins was more characteristic for Gli-A1 and Gli-B1 loci. The grains, possessing different protein combinations, in turn possess different quality traits. Therefore, it is possible to select lines and individual plants with desirable traits. 
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